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BIOMAX INFORMATICS AG und MOLECULAR NETWORKS GmbH
kiindigen ihre enge zusammenarbeit bei der Produktentwicklung an

MARTINSRIED und ERLANGEN; Deutschland -- 09. Juli 2001 --

Biomax Informatics und Molecular Networks kiindigen heute eine strategische
Partnerschaft fiir gemeinsame Entwicklungen auf den Gebieten der Bioinformatik und
Chemoinformatik an. Molecular Networks ist spezialisiert auf die Entwicklung von
Software in den Bereichen Arzneimittelforschung, Kombinatorische Chemie und Data
Mining, wahrend Biomax viel Erfahrung auf den Gebieten der DNA- und
Proteinsequenzanalyse einbringt, die bei der Erforschung neuer Medikamente sowie
der Integration von Datenbanken von groRer Bedeutung sind. Das Ziel dieser
Zusammenarbeit beider Firmen ist die Entwicklung von Programmsystemen zur
Identifizierung von Arzneimittel-Targets und der Generierung und Validierung von
Leitstrukturen.

Die gemeinsame Nutzung hauseigener Technologien bietet Biomax und Molecular
Networks eine optimale Plattform zur Entwicklung von Werkzeugen fir die
Arzneimittelforschung. Neuentwickelte Produkte sollen von beiden Unternehmen
gemeinsam vermarktet werden. Die einzelnen Prozesse in der Arzneimittelforschung,
wie z.B. Gensequenzierung, kombinatorische Molekilsynthese, High-Throughput



Screening, Wirkstoffsuche und Optimierung, bis hin zum Molekildesign werden
zunehmend automatisiert. Durch den Einsatz von Computern und Techniken des
Data Mining kénnen wertvolle Informationen schnell aus vorhandenen Daten
herausgefiltert werden. Anders wird man den Herausforderungen der
Arzneimittelforschung nicht begegnen kénnen. Laufend aktuell abrufbare Information
wird nicht nur ausschlaggebend fir den Entscheidungsprozel sein, sondern wird
vielmehr auch zur Beschleunigung der Arzneimittelentwicklung beitragen. Beide
Unternehmen sind tberzeugt, da® nur gemeinsames Handeln zukiinftigen
Herausforderungen gerecht werden kann.

,Obwohl beide Unternehmen schon seit geraumer Zeit einen Gedankenaustausch
pflegen, ist diese formelle Ubereinkunft ein Meilenstein in der Entwicklung neuer
Produkte®, sagt Prof. Dr. Johann Gasteiger, Geschaftsfiihrer von Molecular
Networks. ,Biomax, fihrender Anbieter kundenorientierter Bioinformatik-Lésungen,
hat rechtzeitig die Bedirfnisse seiner Kunden nach einem integrierten Produkt
erkannt, welches in der Lage ist, Chemoinformatik-Tools in die Biomax™ Software-
l6sungen zu integrieren. Damit werden umfassende Werkzeuge fir den gesamten
Arzneimittelentwicklungsprozess erreicht. Mit der Unterzeichnung dieses Vertrages
wird diese Integration vorangetrieben.”

,Molecular Networks entwickelte CORINA, welches basierend auf der
Bindungskonnektivitat eines Molekils automatisch dreidimensionale
Atomkoordinaten generiert,” erklart Dr. Klaus Heumann, Vorstandsvorsitzender von
Biomax. ,Diese leistungsfahige Software - ergénzt mit weiteren Programmen von
Molecular Networks und verschiedenen anderen Tools von Biomax, wie z.B. das
Pedant-Pro™ Sequence Analysis Suite - wird die Entwicklung der
Arzneimittelforschung mafigeblich vorantreiben. Ablaufe, die bis dato viele Schritte
erforderten, werden vereinfacht. Das Ergebnis wird die nahtlose Integration und
Optimierung des Prozesses von der Identifizierung eines Arzneimittel-Targets bis zur
Validierung des Wirkstoffs sein. Bis jetzt wurden Bioinformatik und Chemoinformatik
getrennt behandelt. Wegen bestehender Nachfragen unserer Kunden nach solch
integrierter Software erschien uns dieser Schritt im Rahmen unserer
Produktentwicklung logisch und notwendig.“

Uber Molecular Networks

Molecular Networks GmbH (Erlangen, Deutschland) wurde 1997 als Ausgriindung des Computer-
Chemie-Centrums der Universitat Erlangen-Nurnberg etabliert. Die Firma hat sich spezialisiert auf die
Entwicklung von Programmsystemen zur Lésung chemischer Problemstellungen. Dazu zahlen die
automatische Generierung dreidimensionaler Molekilmodelle (CORINA), die Umwandlung
herkdmmlicher Datenbanken in solche mit dreidimensionaler Strukturinformation, der Vergleich
kommerzieller Substanzbibliotheken, die Planung organischer Synthesen, die Suche nach
Leitstrukturen und deren Optimierung, die Modellierung quantitativer Struktur-Aktivitats-Beziehungen,
sowie die Simulation chemischer Reaktionen und metabolischer Stoffwechselwege. Molecular
Networks hat weltweit mehr als 80 Installationen von CORINA lizensiert. Seit Januar 2001 benitzt
MDL Information Systems exklusiv CORINA zum Aufbau neuer 3D-Struktur-Datenbanken. Zusatzliche
Informationen Uber Molecular Networks erhalten Sie auf der Webseite des Unternehmens unter
http://www.mol-net.de.




Uber Biomax

Biomax Informatics AG (Martinsried, BRD) ist ein fihrendes Unternehmen in der Entwicklung
kundenorientierter Bioinformatik Software. Es wurde 1997 aus einer Ausgliederung der GSF-MIPS-
Forschergruppe, das heutige deutsche Forschungszentrum fir Umwelt und Gesundheit — Institut fur
Bioinformatik (GSF-IBI), gegriindet. Gegriindet von Dr. D. Frishman, Dr. K. Heumann und Prof. Dr. H.
Mewes, entwickelte Biomax das bekannte Pedant-Pro™ Sequence Analysis Suite, BioRS™
Integration and Retrieval System und andere Bioinformatiksoftware, die in der Analyse von
Stoffwechselwegen, im Bereich der Proteomics und in der Genexpressionsanalyse eingesetzt werden.
Zusatzliche Informationen tUber Biomax erhalten Sie auf der Webseite des Unternehmens unter
http://www.biomax.de
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